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Introdugéo: A obesidade € uma doenca crénica e multifatorial, considerada
um dos principais problemas de salde publica mundial da atualidade. A
leptina, produzida pelo tecido adiposo branco, possui importante funcéo na
homeostase energética, podendo estar associada a adiposidade corporal.
Ademais, polimorfismos como o do gene TAS1R2 tém sido associados a
alteragGes em indicadores antropométricos. Objetivos: Avaliar a relacéo entre
a adiposidade corporal e as concentracdes de leptina em mulheres com
obesidade grave genotipadas para o gene TAS1R2 rs35874116. Métodos:
Estudo analitico transversal, com 70 mulheres com obesidade grau Ill
genotipadas para o gene TAS1R2 rs35874116 e divididas em dois grupos,
conforme a presenca (n=33) ou nédo (n=37) do alelo de risco Val. Foram
analisadas concentracdes de leptina em jejum e ap6s 180min da ingestao da
refeicdo padréo (shake). As sensacdes de fome e saciedade foram avaliadas
por meio do preenchimento de escalas analdgicas visuais em jejum e a cada
30 min até 180 min apds a ingestdo do shake. O indice de adiposidade
corporal (IAC) foi calculado por meio da férmula [Quadril/(altura x Valtura)] —
18. Resultados: As concentragfes de leptina, tanto pré quanto pés-prandial, e
o IAC ndao diferiram estatisticamente entre os genétipos. O genotipo llel91llle
apresentou reducéo da leptina, na comparacéo do jejum com o pés-prandial,
além de maior tendéncia ao consumo fora dos horarios de refeicao e maior
plenitude géastrica em T120, enquanto o grupo com polimorfismo apresentou
maior sensagédo de fome em T120. Observou-se correlacao positiva fraca
(p=0,02; r=0,27) entre IAC e as concentrag6es de leptina pds-prandial na
amostra total, e uma tendéncia a correlagédo (p=0,07; r=0,31) no grupo com
polimorfismo. Conclusdes: O polimorfismo do gene TAS1R2 parece ndo
interferir nas concentragdes de leptina, entretanto, os achados indicam maior
plenitude géstrica p6s-prandial em lle191lle. O IAC nédo se correlacionou com
as concentracdes de leptina em llel91lle, mas houve tendéncia a correlagao
entre estas variaveis no grupo com polimorfismo e correlagdo fraca na
populagéo total, sugerindo que o polimorfismo pode contribuir para o aumento
da saciedade pés-prandial. Paradoxalmente, o grupo com polimorfismo
apresentou maior sensagao de fome poés-prandial. Assim, mais estudos sao
necessarios para investigar outras variaveis e interagdes envolvidas no
controle do apetite.
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